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発現・機能解析ユニット

本事業では、ヒト、特に⽇本⼈集団に特化した(a)ゲノム解析、(b)メタボ
ローム解析、(c)in-vitro層別化代謝評価、及び(d)ヒト細胞ライブラリ提
供を中⼼に、（e）その他複合的なマルチオミックス解析⽀援とこれら⽀援
と表裏⼀体となる⾼度化を⾏う。

2. 実施体制とCYPを核としたつながり

メタボローム・プロテオーム技術を核とした⾼度化

⽇本⼈集団対象の薬物代謝酵素ライブラリの⾼度化

3. ⽀援の中核となるコントロールデータ

⽀援例
再発・転移性⾮⼩細胞肺がん患者の⾎漿メタボローム解析

1. 概要

従来法との⽐較(精度）

Clint [% of Wt] in current study
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病院でのヒト検体を⽤いたプロテオーム解析も⽀援中


